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 �est en mesure de mener tout type de projet de 

sØquençage à façon et d�adapter ses compØtences et savoir-
faire à vos besoins. 

 
Le service de sØquençage met à votre disposition une plate-

forme robotisØe à haut dØbit qui comprend des sØquenceurs 
capillaires de derniŁre gØnØration : ABI 3730XL (96 capillaires) 
et ABI 3130XL (16 capillaires). 

 
D�autre part, des automates (Tecan Genesis RSP200, MWG 

Robotseq 2500) permettent de traiter les projets de 
sØquençage haut dØbit sur plaques. 
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 � est Øgalement ØquipØ de l�ensemble du 

matØriel de biologie molØculaire standard. 
 

 

SEQUENCAGE D�ECHANTILLONS 
 

Nous proposons : 
 

• La purification des produits de PCR sur colonne (1 
bande) et sur gel d�agarose (plusieurs bandes). 

• L�extraction d�ADN plasmidique par Mini prep, Midi prep, 
Maxi prep, Mega prep et Giga prep. 

• Le sØquençage d�Øchantillons (produits PCR ou 
Plasmides) en 1 ou 3 essais. Pour la rØfØrence 3 essais, 
nous proposons trois longueurs de lecture (350, 600 ou 
950 bases), des sØquences corrigØes ou non corrigØes, 
des sØquences simple brin ou double brin avec 
alignement.  

• Le sØquençage d�ADN gØnomique, d�extrØmitØs de 
BAC et de cosmide. 

• Le sØquençage d�ADN difficile  
• La marche sur ADN (Primer Walking) 
• La stratØgie Shotgun 

 
 

SEQUENCAGE HAUT DEBIT 
 

 
• SØquençage Haut DØbit en plaque 96 puits ou 384 puits. 
• Produit de PCR, Plasmide, Cosmide, ExtrØmitØ de BAC. 

 
 
 
 

 
 

 

 
 
 

NOS ENGAGEMENTS 
 

 
CONTROLE DE VOS ECHANTILLONS 
Dosage par D.O. ou par gel à rØception de vos Øchantillons afin de les 
caractØriser de maniŁre qualitative et quantitative. Protocole analytique 
adaptØ en fonction de leurs spØcificitØs. 
 
AccusØ de rØception de vos commandes par e-mail. 
 
CONTROLE DES RESULTATS 
Tous les chromatogrammes sont analysØs avec le logiciel Kb 
basecaller ou Phred 20. Lorsque les sØquences ne 
rØpondent pas aux critŁres de qualitØ :  
 
2Łme essai : re-sØquençage avec optimisation de la rØaction. 
3Łme essai : nous vous contactons afin de dØterminer un 

protocole pertinent pour obtenir le rØsultat 
escomptØ. 

 
ECOUTE CLIENT 
Vous Œtes en liaison directe et permanente avec notre 
responsable de laboratoire grâce à une HOTLINE pour toute 
question technique. Nous pouvons Øtablir un cahier des 
charges technique adaptØ à vos exigences pour la 
rØalisation de prestations spØcifiques. 
 
DELAI PERFORMANT 
L�ensemble de nos prestations est rØalisØ sur notre site de 
TOULOUSE. Notre organisation nous permet de traiter vos 
Øchantillons dans des dØlais trŁs courts. 
 
DØlai de 24 H pour le sØquençage d'Øchantillons d�ADN 
purifiØ. 
DØlai de 24 H pour le sØquençage en haut dØbit, 
microplaques 96 puits d�ADN purifiØ. 
 
CONFIDENTIALITE DES RESULTATS 
• CrØation d�un compte personnel avec accŁs sØcurisØ sur 

notre serveur FTP (consultation en temps rØel de vos 
rØsultats d�analyses). 

• TØlØchargement sØcurisØ. 
• PossibilitØ d�envoi des rØsultats par e-mail avec 

encryptage. 
 
TRACABILITE  
• Identification unique de votre commande et de vos 

Øchantillons. 
• TraçabilitØ de l�appareillage utilisØ, du technicien et des 

lots de rØactifs pour vos prestations effectuØes. 
• Conservation de vos Øchantillons identifiØs (3 mois). 
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SØquençage Simple Brin en 1 essai  � ESSENTIEL � 
 

 
• SØquençage traitØ en 1 essai, simple brin et non corrigØ  
• DØlai de 24 heures  

 

Nombre 

 de Bases 
Description 

MatØriel  

à fournir 
RØfØrence 

950 bases SØquençage simple brin en 1 essai, non corrigØ Produit PCR ou plasmide SSUN 0001 

950 bases PrØparation d�ADN plasmidique et SØquençage  
simple brin en 1 essai, non corrigØ Plasmide SSUN 0002 

950 bases Purification de produit de PCR et SØquençage  
simple brin en 1 essai, non corrigØ Produit PCR SSUN 0003 

Voir en page 9 pour la concentration et le volume minimum à fournir. QualitØ Phred 20 jusqu�à 750 bases garanties. 
Les rØsultats sont dØpendants de la qualitØ de l�ADN. En cas d�Øchec, des frais de traitement par sØquence seront 
facturØs SECH 0004 pour la rØfØrence SSUN 0001 et SECH 0006 pour les rØfØrences SSUN 0002 et SSUN 0003. 
 

 
 

SØquençage Simple Brin en 3 essais  � INTEGRAL � 
 

 
• SØquençage à façon traitØ en 3 essais, simple brin, non corrigØ ou corrigØ 
• DØlai de 24 heures à 72 heures 

 

Nombre  

de Bases 
Description 

MatØriel  

à fournir 
RØfØrence 

350 Bases SØquençage simple brin non corrigØ Produit PCR ou plasmide SSBN 0350 

600 Bases SØquençage simple brin non corrigØ Produit PCR ou plasmide SSBN 0600 

950 Bases SØquençage simple brin non corrigØ Produit PCR ou plasmide SSBN 0750 

350 Bases SØquençage simple brin corrigØ Produit PCR ou plasmide SSBC 0350 

600 Bases SØquençage simple brin corrigØ Produit PCR ou plasmide SSBC 0600 

950 Bases SØquençage simple brin corrigØ Produit PCR ou plasmide SSBC 0750 

Voir en page 9 pour la concentration et le volume minimum à fournir. QualitØ Phred 20 jusqu�à 750 bases garanties. 
Les rØsultats sont dØpendants de la qualitØ de l�ADN. En cas d�Øchec, des frais de traitement par sØquence seront 
facturØs SECH 0001. 
 
 

 

SØquençage Double Brin en 3 essais  � INTEGRAL � 
 
 
• SØquençage à façon traitØ en 3 essais, double brin, corrigØ avec alignement des sØquences 
• DØlai de 24 heures à 72 heures 

 

Nombre  

de Bases 
Description 

MatØriel  

à fournir 
RØfØrence 

350 Bases SØquençage double brin* Produit PCR ou plasmide SDBR 0350 

600 Bases SØquençage double brin* Produit PCR ou plasmide SDBR 0600 

950 Bases SØquençage double brin* Produit PCR ou plasmide SDBR 0750 

Voir en page 9 pour la concentration et le volume minimum à fournir. Les rØsultats sont dØpendants de la qualitØ de 
l�ADN. En cas d�Øchec des frais de traitement par sØquence seront facturØs SECH 0001. 
 
* Couverture double brin de l�insert (jusqu'à 750 pb) ou couverture double brin partielle et Ødition d�un consensus 

jusqu�à 1500 b. 

 

SEQUENCAGE D�ECHANTILLON 
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SØquençage d�ADN Difficile 
 

 
Si votre ADN possŁde une particularitØ (% de GC important, rØpØtition, hairpin,�) nous avons dØveloppØ plusieurs conditions 

de rØaction qui permettent en gØnØral de sØquencer une rØgion difficile. Nous rØalisons en parallŁle 5 conditions de sØquençage 
par Øchantillon. Ces rØsultats permettent de dØterminer une condition de sØquençage optimale. 

 
 

Description MatØriel à fournir RØfØrence 

SØquençage simple brin d�ADN difficile 
Lecture de 600 bases environ avec un minimum de 250 bases (1) 

30 µl de 0.2 µg/µl 
d�ADN 

SADN 0007 

(1) En cas d�Øchec ou de lecture infØrieure à 250 bases, nous facturons 25% du prix global des travaux de sØquençage 
 
 
 

 

SØquençage de portion d�ADN GØnomique, d�extrØmitØ de BAC ou de Cosmide 
 

 
 

 

Description MatØriel à fournir RØfØrence 

Mini PrØparation d�ADN gØnomique ou d�ADN de BAC pour sØquençage des 
extrØmitØs (BAC end) * (1) 

Stock glycØrol ou culture 
sur LB SBAC 0001 

Midi PrØparation d�ADN gØnomique ou d�ADN de BAC pour sØquençage des 
extrØmitØs (BAC end) ** (1) (20 µg) 

Stock glycØrol ou culture 
sur LB SBAC 0004 

PrØparation d�ADN de BAC ultra pure 50 � 100 µg (Ølimination ADNg bactØrien) Stock glycØrol ou culture 
sur LB SBAC 0002 

SØquençage simple brin d'une portion d�ADN gØnomique ou d�une extrØmitØ 
de BAC en 1 essai - " Essentiel "  (2) 
(sur environ 300 - 500 bases)  

500 ng/µl dans 20 µl pour 
l�ADN gØnomique et  

300 ng/µl dans 20 µl pour 
l�ADN de BAC/cosmide 

SBAE 0003 

SØquençage simple brin d�une portion d�ADN gØnomique ou d�une extrØmitØ 
de BAC en 2 essais " IntØgral"  (3) 
(sur environ 300 - 500 bases) 

500 ng/µl dans 20 µl pour 
l�ADN gØnomique et  

300 ng/µl dans 20 µl pour 
l�ADN de BAC/cosmide 

SBAE 0001 

PrØparation d�ADN de BAC, sØquençage simple brin des deux extrØmitØs 
en 2 essais (sur environ 300 - 500 bases) (4) 

Stock glycØrol ou culture 
sur LB SBAE 0002 

(1) La quantitØ obtenue dØpend du nombre de copies, de la taille de l�insert et de la souche bactØrienne. 
(2) Pas de gestion d�Øchec 
(3) En cas d�Øchec, nous facturons 25% du prix global des travaux de sØquençage. 
(4) En cas d�Øchec, nous facturons le prix de la prØparation et 25 % du prix global des travaux de sØquençage (SECH 0003). 
 
 
 * Une miniprep d�ADN de BAC permet de rØaliser deux rØactions de sØquençage. 
** Une midiprep d�ADN de BAC permet de rØaliser dix rØactions de sØquençage. 

 
 

 

SEQUENCAGE D�ECHANTILLON 
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Services ComplØmentaires 
 

 

Amorces 
 

Description MatØriel à fournir RØfØrence 

SynthŁse d�une amorce infØrieure à 30 bases « express » (en 24 h)* SØquence de l�amorce SSOL 0003 

SynthŁse d�une amorce infØrieure à 30 bases (en 72 h)* SØquence de l�amorce SSOL 0010 

Design et synthŁse d�une amorce infØrieure à 30 bases* SØquence de la cible SSOL 0002 

* amorces destinØes au sØquençage et aux projets de biologie molØculaire 
 

Purification de produit de PCR 
 

Description MatØriel à fournir RØfØrence 

Purification de produit de PCR (une seule bande) Produit PCR * SPCR 0002* 

Purification sur gel d�agarose d�un produit de PCR  
(issue d�une PCR peu spØcifique) Produit PCR * SPCR 0005* 

* volume de 30 µl à nous fournir 
�

Extraction d'ADN Plasmidique 
 

Description MatØriel à fournir RØfØrence 

Mini prep d�ADN plasmidique : 5-10 µg* Stock glycØrol ou 
 culture sur LB SADN 0001 

Midi prep d�ADN plasmidique: 50-100 µg * Stock glycØrol ou 
 culture sur LB SMID 0001 

Maxi prep d�ADN plasmidique: 250-500 µg * Stock glycØrol ou 
 culture sur LB SMAX 0001 

MØga prep d�ADN plasmidique: 1-2.5 mg * Stock glycØrol ou 
 culture sur LB SMEG 0001 

Giga prep d�ADN plasmidique: 5-10 mg * Stock glycØrol ou  
culture sur LB SGIG 0001 

Endotoxin-free Mega prep d�ADN plasmidique 1-2.5 mg* Stock glycØrol ou 
 culture sur LB SENM 0001 

*La quantitØ obtenue dØpend du nombre de copies, de la taille de l�insert et de la souche bactØrienne. 
 

Alignement de sØquences 
. 

Description RØfØrence 

Alignement des chromatogrammes, correction des ambiguïtØs et  
Ødition de la sØquence consensus (par sØquence) SDIV 0005 

 

 

SEQUENCAGE D�ECHANTILLON 
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SØquençage haut dØbit en 1 essai de Produit de PCR et de Plasmide  
 

 
 

• Microplaque complŁte de 96 puits de produits de PCR ou de plasmides avec un seul type d�amorce. 
 
• Contrôle QualitØ de votre plaque à rØception 
 

DŁs la rØception de votre plaque, nous rØalisons un gel de contrôle afin de caractØriser de maniŁre 
qualitative et quantitative vos matrices. Lorsqu�une anomalie est dØtectØe, notre responsable de laboratoire 
prend contact avec vous le jour mŒme afin d�envisager ou non la poursuite de votre commande. 

 
• Une analyse qualitØ des sØquences est rØalisØe avec le logiciel Kb basecaller ou Phred20 jusqu'à 750 pb 

garanties. Nous pouvons rØaliser une lecture jusqu�à 1000 paires de bases. 
 
• DØlai : 24 H pour 1 microplaque 96 puits (sans prØparation/purification). 
 
• HOTLINE technique : vous Œtes en liaison directe et permanente avec notre responsable de laboratoire. 
 
• ModalitØs de facturation : L�unitØ de facturation correspond à une microplaque entiŁre quels que soient les 

rØsultats obtenus. 
 
• Conservation de vos Øchantillons identifiØs : nous pouvons stocker gratuitement vos ADN et amorces 

spØcifiques durant 3 mois (6 mois sur demande). 
 

 

Description MatØriel à fournir RØfØrence 

SØquençage simple brin de produit PCR purifiØ en 1 essai (950 bases) 
Plaque 96 puits 

de Produits de PCR 
purifiØ 

SHUN 0002 

Purification du produit de PCR et sØquençage simple brin en 1 essai  
(950 bases) 

Plaque 96 puits 
de Produits de PCR SHUN 0003 

SØquençage d�ADN plasmidique simple brin en 1 essai (950 bases) Plaque 96 puits ADN 
plasmidique purifiØ  SHUN 0004 

PrØparation d�ADN plasmidique et sØquençage simple brin en 1 essai  
(950 bases) 

Plaque 96 puits en 
Stock glycØrol, 
 Stab agar ou  
culture sur LB 

SHUN 0005 

 
 

SØquençage haut dØbit en 1 essai des extrØmitØs de Bac (Bac end) 
 
 
 

Description MatØriel à fournir RØfØrence 

SØquençage simple brin d�une extrØmitØ d�ADN de BAC en 1 essai 
(environ 300 - 500 bases) 

Plaque 96 puits ADN 
de BAC purifiØ SHBE 0001 

PrØparation d�ADN de Bac  
et sØquençage simple brin d�une extrØmitØ en 1 essai 
(environ 300 - 500 bases) 

Plaque 96 puits en 
Stock glycØrol ou  

culture sur LB 
SHBE 0002 

PrØparation d�ADN de Bac  
et sØquençage simple brin des deux extrØmitØs en 1 essai 
(environ 300 - 500 bases) 

Plaque 96 puits en 
Stock glycØrol ou  

Culture sur LB 
SHBE 0003 

Miniprep d�ADN de BAC en plaque 96  
(permet de rØaliser deux rØactions de sØquençage) 

Stock glycØrol ou 
culture sur LB SBAC 0003 

Voir en page 9 pour la concentration et le volume minimum à fournir. Les rØsultats sont dØpendants de la qualitØ de 
l�ADN. Pour des sØquences < 200 bases des frais de traitement seront facturØs (SECH 0002). 

 

 

SEQUENCAGE HAUT DEBIT � ESSENTIEL � 
 
 

��������

��������



�

�

�

�

 
 
 

 
 
 
 

 
 
 
SØquençage haut dØbit en 2 essais de Produit de PCR et de Plasmide 

 
 

 
• Les commandes supØrieures à 48 puits consØcutifs en colonne sont considØrØes comme du haut dØbit. 

Si vous avez plusieurs types d�amorces sur une mŒme plaque, une plaque miroir d�amorces doit Œtre 
fournie. 

 
• Contrôle QualitØ de votre plaque à rØception 

DŁs la rØception de votre plaque, nous rØalisons un gel de contrôle afin de caractØriser de maniŁre 
qualitative et quantitative vos matrices. Lorsqu�une anomalie est dØtectØe, notre responsable de 
laboratoire prend contact avec vous le jour mŒme afin d�envisager ou non la poursuite de votre 
commande. 

 
• 2 essais 

Lorsque les sØquences ne rØpondent pas aux critŁres de qualitØ, nous rØalisons un re-sØquençage avec 
optimisation à façon de la rØaction afin d�obtenir le rØsultat escomptØ. 

 
• Une analyse qualitØ des sØquences est rØalisØe avec le logiciel Kb basecaller ou Phred20 jusqu'à 750 

pb garanties. Nous pouvons rØaliser une lecture jusqu�à 1000 paires de bases. 
 
• DØlai : de 24 heures à 72 heures pour 1 microplaque 96 puits (sans prØparation/purification). 
 
• HOTLINE technique : vous Œtes en liaison directe et permanente avec notre responsable de laboratoire. 
 
• ModalitØs de facturation : nous facturons les sØquences contrôlØes correctes en qualitØ Phred 20. Les 

autres sØquences ne rØpondant pas au critŁre de qualitØ Phred 20 sont facturØs en Øchec (RØf SECH). 
 
• Conservation de vos Øchantillons identifiØs : nous pouvons stocker gratuitement vos ADN et amorces 

spØcifiques durant 3 mois (6 mois sur demande). 
 
 
 

Description MatØriel à fournir RØfØrence 

SØquençage simple brin de produit PCR purifiØ, en 2 essais  (950 bases) 
Plaque 96/384 puits 
de Produits de PCR 

purifiØs 
SHTN 0650 

Purification de produit de PCR et sØquençage simple brin, en 2 essais 
(950 bases) 

Plaque 96/384 puits 
de Produits de PCR  SHPP 0650 

SØquençage simple brin d�ADN plasmidique, en 2 essais (950 bases) 
Plaque 96/384 puits 
ADN plasmidique 

purifiØ 
SHTP 0650 

PrØparation d�ADN plasmidique et sØquençage simple brin, en 2 essais 
(950 bases) 

Plaque 96/384 puits 
en Stock glycØrol,  

Stab agar ou  
culture sur LB 

SPHT 0650 

Les rØsultats sont dØpendants de la qualitØ de l�ADN. En cas d�Øchec, des frais de traitement par sØquence seront 
facturØs SECH 0002 pour les rØfØrences SHTN 0650 et SHTP 0650 et SECH 0005 pour les rØfØrences SHPP 0650 et 
SPHT 0650. 
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SEQUENCAGE HAUT DEBIT � INTEGRAL � 
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� PrØparer vos Øchantillons - Pour vos Øchantillons 
en tubes de 1.5 ml ou 0.5 ml, identifier chaque tube avec 
un code infØrieur à 4 caractŁres. Veiller à fermer les tubes 
avec du parafilm afin d�Øviter toute Øvaporation.  

Pour vos Øchantillons en microplaque, identifier 
soigneusement chaque plaque. Renseigner notre plan de 
plaque, directement accessible en ligne sur notre site 
Internet (fichier Excel) et nous l�envoyer par mail à 
sequence@millegen.com. 

 
 

� Pour commander des prestations de sØquençage, 
vous devez nous faire parvenir : 

o Un bon de commande interne à votre 
Øtablissement validØ par votre service achat. 
Merci de rappeler votre numØro d�offre de prix. 

o Un bon de commande technique - ou �order 
form� -  reprenant votre numØro de commande 
interne qui devra Œtre joint à vos envois 
d�Øchantillons. 

L��order form� est disponible en 2 formats : 
o Commande en ligne, à partir de notre site 

internet www.millegen.com, aprŁs avoir crØØ 
votre compte client. Vos bons techniques seront 
ainsi prØ remplis avec vos donnØes 
personnelles. 

o Commande par fax, mail ou courrier: remplir 
notre �order form� format pdf, disponible sur 
notre site internet (sans crØation de compte 
internet prØalable) 

Afin de traiter vos travaux dans les meilleurs dØlais, 
veillez à renseigner prØcisØment les informations requises 
et joignez une impression de votre �order form� à vos 
Øchantillons. 

 
 

� Envoyer vos Øchantillons � Utiliser un contenant 
rigide afin d�Øviter tout Øcrasement de vos produits 
durant le transport. Le choix d�un transporteur 
professionnel est recommandØ. Notre adresse : 
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    - DØpartement SØquençage 
Immeuble BIOSTEP - Bâtiment A 

Rue Pierre et Marie Curie 
BP 38183 

31681 LabŁge Cedex (France) 
Fax : +33(0)5 61 28 70 11 

 
 
 
 

 
 
 

TEMPERATURE POUR L�ENVOI  
DE VOS ECHANTILLONS 

Nature de vos  
Øchantillons 

TempØrature de 
conditionnement 

Produit de PCR  
purifiØ ou non purifiØ 20°C - 25°C 

Plasmide purifiØ 20°C � 25°C 

Clone bactØrien culture fraîche 
dans du LB liquide ou LB agar 4°C 

Clone bactØrien 
Stock glycØrol 

- 80°C  
en carboglace 

 
 
� AccusØ de rØception 
 

DŁs la rØception de vos ADN, nous les dosons afin de 
les caractØriser de maniŁre qualitative et quantitative. 
Nous vous envoyons ensuite un mail indiquant le dØbut du 
traitement de votre commande. 
Lorsqu�une anomalie est dØtectØe, notre responsable de 
laboratoire prend contact avec vous le jour mŒme afin 
d�apporter une solution pertinente et de poursuivre le 
traitement de votre commande. 

 
 

� RØsultats  
 

TØlØchargement des sØquences textes (.txt) et des 
chromatogrammes (.ab1) à partir du compte client 
sØcurisØ ou envoi par email des sØquences textes (.txt) et 
des chromatogrammes (.ab1). 

 
Logiciel de lecture des traces fourni :  
FINCH TV, CHROMAS, EDIT VIEW,.FOUR PEAKS 
Disponibles sur notre site www.millegen.com, onglet �support�, 
section �utilities�. 

 
 

� Frais de transport 
 

Transport Express < 2 kg à tempØrature ambiante, 
rØfØrence SDIV 0006 à 21.00 �  H.T.  

 
Transport Express < 2 kg, en carboglace, 

rØfØrence SDIV 0007 à 100.00 �  H.T.  
 
Ces tarifs concernent la France MØtropolitaine et sont 

susceptibles de modifications. 
 
�

 

COMMENT COMMANDER VOS SEQUENCES? ��������
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HOTLINE 
+33(0)5 61 28 70 16 
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*  
* Foire aux questions 

 
� Les amorces universelles sont fournies gratuitement. 
 

Liste non exhaustive des amorces universelles 
 

 
Nous mettons à votre disposition un stock de plus de 

3000 amorces. N�hØsitez pas à nous contacter afin de nous 
soumettre une de vos sØquences. 

 
Pour les amorces spØcifiques, nous pouvons rØaliser la 

synthŁse d�aprŁs votre sØquence (rØfØrence SSOL 0003).  
 
QuantitØ d�amorce nØcessaire pour vos Øchantillons : 

15 µl à 10 µM par Øchantillon (jusqu'à 5 rØactions), et pour 
une plaque miroir 96 : 5 µl à 10 µM dans chaque puits. 
 

 
� Une trŁs bonne qualitØ d�ADN est essentielle pour 

obtenir des rØsultats de qualitØ optimale : 
- A260 / A280 = 1,8 montre une bonne puretØ de l�ADN 
- A260 / A230 = 2 montre l�absence de contamination par 
du phØnol ou de l�Øthanol 

 
� Produit PCR non purifiØ : Il est nØcessaire d�Øliminer les 

amorces, les dNTPs et la polymØrase avant de rØaliser 
le sØquençage d�un produit PCR. Le produit de PCR doit 
Œtre vØrifiØ par migration sur gel d�agarose (pas de 
bande parasite). 

 
� Produit PCR purifiØ et plasmide purifiØ : reprendre 

l'ADN dans de l�eau (Øviter le TE). Nous vous 
recommandons de vØrifier la concentration avec un 
spectrophotomŁtre et l�intØgritØ de l�ADN par 
ØlectrophorŁse sur gel d�agarose. 

 
� Clones bactØriens : Nous vous recommandons d'utiliser 

des kits commerciaux de mini ou midi prep. 
 

RESOLUTION D�ADN LINEARISE 

Gel d�agarose RØsolution optimale 
pour l�ADN linØarisØ 

0.5% 30 kb à 1 kb 

0.7% 12 kb à 0.8 kb 

1.0% 10 kb à 0.5 kb 

1.2% 7 kb à 0.4 kb 

1.5% 3 kb à 0.2 kb 
 
 

QUANTIFICATION PAR DO 

Nature RØsolution optimale pour 
l�ADN linØarisØ 

ADN double brin 1.0 unitØ A 260 = 50 µg/ml 

ADN simple brin 1.0 unitØ A 260 = 33 µg/ml 

ARN simple brin 1.0 unitØ A 260 = 40 µg/ml 
 
 

QUANTITE MINIMALE DE MATRICE  
A NOUS FOURNIR* 

Matrice QuantitØ 

Produits de PCR < 500 pb > 15 ng/µl 

Produits de PCR 500 � 1000 pb > 30 ng/µl 

Plasmides 
 et produits de PCR > 1000 pb > 100 ng/µl 

ADN GØnomique > 500 ng/µl 

Cosmides > 300 ng/µl 

Phages lambda > 300 ng/µl 

BAC > 300 ng/µl 

 
*Volume minimum : 15µl à rØception : correspond à 1 
contrôle + 3 rØactions de sØquençage. 
Rajouter 5µl par rØaction supplØmentaire.

Nom de 
l'amorce 

SØquence 

BGHR TAGAAGGCACAGTCGAGG 

CMV1 GTAGGCGTGTACGGTGGGAGG 

M13(-20) GTAAAACGACGGCCAGT 

M13(-21) TGTAAAACGACGGCCAGT 

M13(-40) GTTTTCCCAGTCACGAC 

M13(-43) AGGGTTTTCCCAGTCACGACGTT 

M13(-47) CGCCAGGGTTTTCCCTCAGTACTG 

M13(-81) GATGTGCTGCAAGGCGATTAAGTT 

M13(-96) ACTGAGTTTCGTCACCAGTA 

M13long CGTTGTAAAACGACGGCCAGTGC 

M13-psport CCCAGTCACGACGTTGTAAAACG 

M13R(-29) CAGGAAACAGCTATGACC 

M13R(-47) GCGGATAACAATTTCACACAG 

M13R(-72) GCTCGTATGTTGTGTGGAATTGTGA 

M13Rlong GTGAGCGGATAACAATTTCACACAG 

PGEX3 CCGGGAGCTGCATGTGTCAGAGG 

PGEX5 GGGCTGGCAAGCCACGTTTGGTG 

SP6 ATTTAGGTGACACTATAGAATAC 

SP6pro ATTTAGGTGACACTATAG 

SP6pro(pTriplex) GATTTAGGTGACACTATAG 

SV40-late-PolyA CAAACTCATCAATGTATCTTATCA 

SV40PolyA GCAAGTAAAACCTCTACAAATGTG 

T3 AATTAACCCTCACTAAAGGG 

T7 TAATACGACTCACTATAGGG 

SAT7 (pCIneo) TAATACGACTCACTATAGGCTAG 

T7 (pTriplex) TAATACGACTCACTATAGGGC 

T7pro TAATACGACTCACTATAGG 

T7reverse CCACCGCTGAGCAATAACT 

T7ter GTTATGCTAGTTATTGCTCAGCGG 

V5-epi GAGACCGAGGAGAGGGTTAG 

�

F.A.Q *  
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Le service de sØquençage par marche sur ADN dØveloppØ par ����	

������
  permet d�obtenir rapidement (1.5 kb/semaine) la 
sØquence complŁte d�un insert de taille importante (1-20kb) avec une remarquable prØcision (jusqu�à 100%). Ce service 
comprend le design, la synthŁse des amorces, le sØquençage d�ADN plasmidique ou produit PCR purifiØ et l�assemblage des 
sØquences. Vous recevrez la sØquence consensus ainsi que les chromatogrammes qui ont permis d�obtenir la sØquence 
complŁte de l�insert. 

 

Marche simple brin  
 

• Couverture simple brin complŁte de l�insert 
• Redondance d�une fois 
• PrØcision 99%  

 

Description Nombre  
de bases RØfØrence 

SØquençage simple brin 1-20 kb SMSB 0010 

 

Marche double brin pour publication 
 

• Couverture double brin complŁte de l�insert 
• Redondance de 2-3 fois 
• PrØcision 99.99% 

 

Description Nombre 
 de bases RØfØrence 

SØquençage double brin pour publication (prØcision : 99.99%) 1-20 kb SMDB 0020 

 

Marche double brin qualitØ FDA** 
 

����	

������
  propose un sØquençage de qualitØ FDA** avec une prØcision garantie de 100% obtenue par une double 
couverture double brin de l�insert. La procØdure suit des protocoles de contrôle qualitØ rigoureusement validØs.  

 
• Double couverture double brin complŁte de l�insert 
• Minimum de redondance de 4 fois 
• PrØcision 100%  
• RØdaction d�un rapport qualitØ 
 

Les rØsultats pour la marche qualitØ FDA sont rendus sous forme d�un "Rapport de QualitØ" comprenant : 
 

• SØquence consensus  
• Carte d�alignement montrant une redondance minimum de 4 fois 
• Les scores de qualitØ (Phred20) de toutes les sØquences permettant l�alignement 
• Les chromatogrammes originaux des sØquences 
• La liste et les sØquences des amorces 
• La stratØgie de sØquençage 

 

Description Nombre de bases RØfØrence 

SØquençage double brin en qualitØ FDA ** (prØcision : 100%) 1-20 kb SMDB 0030 

** Food and Drug Administration 
 

 

PRIMER WALKING / MARCHE SUR ADN ��������
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La technique "Shotgun" est utilisØe pour le sØquençage d'insert long de 20 kb à 30 Mb (BAC, Cosmide, ADN gØnomique...). 
L'ADN est �dØcoupØ� en un grand nombre de fragments de petite taille (1-3kb). Les extrØmitØs d'une partie de ces fragments sont 
ensuite sØquencØes. Les sØquences sont nettoyØes et l�ensemble des rØsultats est assemblØ sur la base de leurs chevauchements 
pour Øditer la sØquence complŁte de l�insert (Cf. schØma ci-dessous). 

 
Selon le degrØ de connaissance de la sØquence à dØterminer, et la qualitØ de sØquence finale souhaitØe, nous 

proposons trois niveaux de recouvrement : 
X5 : 70 % de la sØquence 
X 8 : 75 � 80 % de la sØquence 
X 12 : 85 - 90 % de la sØquence 
 

                                     
 

A l�issue du SHOTGUN, nous serons en mesure de vous proposer une stratØgie de 
« finishing » afin de rØsoudre les gaps. 

 

          
 
 

La technologie 454 
 

MilleGen met à votre disposition le sØquençage de gØnome entier par la technologie 454. 
Nous pouvons complØter les donnØes obtenues (rØsolution des gaps) par une approche complØmentaire en stratØgie Shot Gun. 

 
• SØquençage de gØnome entier 

SØquençage de novo, re-sØquençage de microorganismes, BACs, virus. 
• Transcriptome et rØgulation gØnique 

SØquençage de banques de fragments, analyse d�expression, EST,� 

 
 
 
 
 
 

 

SHOTGUN 
 

��������
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POUR TOUS TRAVAUX DE SEQUENCAGE PAR APPROCHE "SHOTGUN", 
NOUS CONSULTER POUR ETABLIR UNE OFFRE ADAPTEE A VOTRE PROJET 

SHOTGUN 

FINISHING 
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L�analyse de sØquences d�ADN permet d�identifier des mutations dans le gŁne (ou dans les exons), en comparaison à une 
sØquence de rØfØrence, puis d�Øtudier la corrØlation entre les mutations et leurs effets sur la protØine. 

 

Phase I 
 
A partir d�un ADN de rØfØrence, nous Øtablissons les conditions d'amplification et de sØquençage de chaque amplicon. 

Dans le cas oø la zone à Øtudier est supØrieure à 800 paires de bases, elle est dØcoupØe en amplicons de 550 paires de bases 
pour assurer un recouvrement optimum.  

 

Cette phase comprend : 

• Design et synthŁse des amorces 
• Mise au point des conditions de PCR adaptØes pour le sØquençage 
• Mise au point des conditions de sØquençage et sØquençage en simple ou double brin 
 

Phase II  
 
Nous rØalisons :  
• L�amplification des amplicons par PCR 
• La purification des produits de PCR 
• Le sØquençage de chaque amplicon avec deux options possibles : 

� Option 1 : SØquençage double brin corrigØ en 3 essais 
� Option 2 : SØquençage non corrigØ du premier brin en 3 essais. A l�issue de cette Øtape, les amplicons à 

confirmer par un sØquençage de deuxiŁme brin (GO/NO GO) sont identifiØs.  
Nous pouvons soit rØaliser l�analyse de vos sØquences, soit vous les livrer pour une analyse par vos soins. 
 

Phase III �� DØtection, analyse et identification des mutations. RØdaction d�un rapport d�analyse et mise en forme des 
rØsultats. Voir pages 20-21 : dØtection de mutations / SNP, identification, caractØrisation et annotation fonctionnelle.  
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SEQUENCAGE D�EXONS ET RECHERCHE DE MUTATIONS 
�
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POUR TOUT PROJET DE COMPARAISON DE SEQUENCES / RECHERCHE DE 
MUTATIONS, NOUS CONSULTER POUR ETABLIR UNE OFFRE ADAPTEE A VOTRE 

PROJET. NOS SPECIALISTES DETERMINERONT L�APPROCHE LA PLUS EFFICACE. 
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  met à votre disposition une large gamme de protØines recombinantes pour vos recherches.  
 
Dans notre catalogue �protØines recombinantes�, vous trouverez plus de 1 400 protØines recombinantes, peptides  et anticorps 
pour la recherche. 
 
Vous pouvez consulter la liste complŁte sur notre site : www.millegen.com, onglet �services�, section �antibodies and 
recombinant proteins catalog�. 
 
Vous pouvez aussi nous demander l�envoi total ou partiel du catalogue protØines par mail, ou l�envoi d�une fiche technique 
correspondant au produit qui vous intØresse. 
 
 
Parmi nos protØines, vous trouverez : 
 
�CYTOKINES AND GROWTH FACTORS� 
 

Incluant : �Interferons�, �Interleukins�, �Bone Morphogenic Proteins�, �Tumor Necrosis Factors�, �Leptins�, �Stem Cell 
Factors�, �Prolactins�, � 

 
�CHEMOKINES� 
 
�HORMONES� 
 
�ENZYMES� 
 
�PROTEIN KINASES� 
 
�RECOMBINANT AND NATURAL PROTEINS� 
 

Incluant : �heat shock proteins�, �allergy proteins� � 
 
�VIRAL ANTIGENS� 
 

Incluant : �SARS proteins�, �Malaria proteins�, �Borrelia protein�, �Chagas protein�, �Herpes simplex virus�, �Chlamydia 
trachomatis�, �Hepatitis C, A, B, D, E virus�, �Hepatitis B surface antigens�, �Cytomegalovirus virus�, �Vrizella zoster virus�, 
�Toxoplasma gondii proteins�, �Treponema pallidum proteins�, �Human Immunodeficiency Virus�, �Human T-
lymphotrophic virus�, �Epstein-Barr virus�, �Encephalitis virus�, �Measles virus�, �Rubella virus�, �Influenza virus�, �West-Nile 
virus�, �Dengue virus�. 

 
MONOCLONAL ANTIBODIES 
 

Incluant : �anti-human cytokines�, �anti-human chemokines�, �anti-human lymphocytes�, �anti-mouse cytokine�, �anti-
mouse lymphocytes�, �anti-viral�. 

 
POLYCLONAL ANTIBODIES 

 
�
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PROTEINES RECOMBINANTES 
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BIOLOGIE MOLECULAIRE 
 

��������

 
L�expØrience et le savoir-faire en ingØnierie gØnØtique acquis 

par nos Øquipes permettent de vous assister dans vos projets de 
biologie molØculaire. 

 
Les prestations proposØes peuvent Œtre complØmentaires d�un 

projet de sØquençage ou constituer un projet plus complet. 
 
 

������������

               Projet de Clonage 
 
 
                  SynthŁse de gŁnes 
 
 
                MutagØnŁse dirigØe  
 
        MutagØnŁse alØatoire  
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Clonage direct MatØriel à fournir RØfØrence 

Design d�une stratØgie d�amplification  SSOL 0012 

Design de la stratØgie gØnØrale d�un projet de clonage  SSOL 0004 

RØaction de PCR avec une polymØrase fidŁle 1 µg d�ADN dans 10 µl H2O (mini) SPCR 0006 

Purification du produit PCR 
(plusieurs bandes aprŁs dØpôt sur gel) 

Produit de PCR 
(20 µL à 40 ng/µL) SPCR 0005 

Clonage dans un vecteur universel : 
- clonage de l�insert dans un vecteur �blunt� (polymØrase fidŁle) 
ou un vecteur TA (polymØrase non fidŁle) 
- transformation dans des bactØries compØtentes 
- culture et extraction plasmidique de 5 clones 
- vØrification par digestion enzymatique des 5  clones 
- sØlection d�un clone 

Produit de PCR purifiØ SPCR 0003 

Sous-Clonage MatØriel à fournir RØfØrence 

Sous-clonage dans le vecteur du client 
- prØparation de l�insert (digestion du vecteur donneur + 
purification sur gel de l�insert) 
- prØparation du vecteur (digestion + dØphosphorylation + 
purification sur gel du vecteur receveur) 
- ligation de l�insert purifiØ dans le vecteur ouvert 
- transformation dans des bactØries compØtentes 
- culture et extraction plasmidique de 5 - 10 clones 
- vØrification par digestion enzymatique des 5 - 10 clones 
- sØlection d�un clone 

Vecteur donneur  
et vecteur receveur SADN 0002 

Contrôle MatØriel à fournir RØfØrence 

VØrification par sØquençage du clone sØlectionnØ : 
(sØquençage simple brin pour un insert < 800 pb) ADN plasmidique 

SSUN 0001 
ou 

SSBN0750 

VØrification par sØquençage du clone sØlectionnØ : 
(sØquençage double brin pour 800 pb < insert < 1 500 pb) ADN plasmidique 

SSUN 0001 
ou 

SSBN0750 

Envoi par transporteur 
(30 µL d�ADN plasmidique à 200 ng/µL) -  
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TRAVAUX DE CLONAGE 
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PROJET DE CLONAGE 
 

���� ����

�������� ����

POUR TOUT PROJET DE CLONAGE, NOUS CONSULTER POUR ETABLIR UNE OFFRE 
ADAPTEE A VOTRE PROJET. NOS SPECIALISTES DETERMINERONT L’APPROCHE 

LA PLUS EFFICACE. 


